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Szegedi és pécsi szakemberek vizsgaljak, miért hat valakire siilyosabban, mig masokra enyhébben a Covid-19

enetika és koronavirus

Lazin Miklds Andras

A szegedi és a péesi tudominy-
egyetemek Kkutatécsoportjai kozo-
sen vizsgaljik, hogy a koronavirus
lefolydsdnak tiineteit befolydsolja-e
az egyének genetikai hdttere. A pro-
jektbe ezer covidos beteget vonnak
be, a mintikat a szegedi intézmény
biobankjiban tiroljak majd.

A Covid-19 HUNGEN projektben
arra vagyunk kivdnesiak, geneti-
kdnk meghatdrozza-e azt, hogy az
egyes emberekben milyen lefolydsi
a koronavirus-fert6zés - mondta la-

punknak Széll Mdrta. A Szegedi Tu-
domdnyegyetem Altaldnos Orvos-
tudomdnyi Kar Orvosi Genetikai
Intézetének vezet&ije, egyben a Sze-
gedi és a Péesi Tudomdnyegyetem
kozos kutatdsdnak irdnyitdja kifej-
tette, nagyon fontos lenne tudni,
hogy mi 41l a jelenségek hétterében.
Sokan észre sem veszik, hogy elkap-
tdk a koronavirust, mdsok enyhe tii-
netekkel esnek 4t a fertézésen, €s is-
mét mdsokndl sulyos szovédmények
alakulnak ki, szdmosan pedig sajnos
meghalnak benne - fogalmazott.

A két tudomdnyegyetem kutat6i
dprilisban dllitottak 6ssze egy olyan
projekttervet, amelyben részletesen
leirtdk, hogy az ezer koronavirus-
fert6zott betegt6l milyen metédus,
milyen bevdlogatdsi és kizdrdsi kri-
tériumok mellett szeretnének min-
tdkat gylijteni, amiket a szegedi
intézmény biobankjdban tdrolnak
majd. Meghatdroztdk ezen til a ka-
pott adatok feldolgozdsdnak mdd-
szerét is. A szakért6k alapfeltétele-
zése az volt, hogy lennie kell - akdr
tobb — olyan, genetikailag megala-

pozott, tgynevezett predispondlé
faktornak, amelyek a fiatal, tdrsbe-
tegség nélkiili koronavirus—fert6-
zotteknél hozzdjdrulnak a betegség
stilyos lefolydsdhoz.

A munka részeként az érintet-
tekt6l vért és garatmintdt vesznek,
s egyebek mellett minden egyes be-
teg esetében meghatdrozzdk a hu-
szon-egynéhdny-ezer fehérjét ko-
dolé génjének teljes szekvencidjat.
A kutatok ettd] a nagyléptékil vizs-
gdlattdl és szekvencia-osszehason-
litdstol azt remélik, taldlnak olyan

géneket — és a géneken beliil olyan
varidnsokat — amelyek orokletesek,
és amelyek feltételezésiik szerint
meghatdrozzdk és/vagy befolydsol-
jdk a koronavirus-fertézést kovetd
betegség lefolydsat.

A feladat oridsi és egyediildllo -
fogalmazott Széll Mdrta. Hozzdtette,
a szegedi és péesi kutatok azt remé-
lik, hogy az elsé kétszdz beteg min-
tagytijtését, illetve laboratériumi
feldolgozdsdt kovetden a komplex
analizis varhatéan 2021 elsé felében
elkésziil.




